
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
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30686865.p  MPSRSISAPVPVLAPAPIVSSLVPAAPSGHQNKTTRIFPPFVVAG~~AGAGFSLFITLSVCFCKFSRKRSSPP~~~~~~~~~~~~AENASS~SPRRPSPREFSYSSLRRATGSFSQANRLGQGGFGVVFRG~~~~~TIS~GGENVAVKVMDS~~GSLQGEGEFQNELFFAAKLD~~~~~~~SPHVVPVIGFSHDR~~~KR 
15235063.p  MPSRSISAPVPVLAPAPIVSSLVPAAPSGHQNKTTRIFPPFVVAG~~AGAGFSLFITLSVCFCKFSRKRSSPP~~~~~~~~~~~~AENASS~SPRRPSPREFSYSSLRRATGSFSQANRLGQGGFGVVFRG~~~~~TIS~GGENVAVKVMDS~~GSLQGEGEFQNELFFAAKLD~~~~~~~SPHVVPVIGFSHDR~~~KR 
15225518.p  MPSRLSPPDIPPLQPTPTVS~~~~~~~DGHHRFQT~~~LPLIIAGSLTLTGVLLILVTLLIYRRLYRNRTAPS~~~~~~~~~~~~DLISNSKSPQHYQCRRFSYSQLRRATNSFSESTHLGHGGFGSVYKA~~~~~DFPSGGDSLAVKVMDTSAGSLQGEREFHNELSLSSHLIG~~~~~~SPHVVSLLGFSSDR~~~RG 
83601312.q  MPSRRLLAAAASPPPAAEEKAVVDG~LRGSHGARRHAAGSAVGAGVAAVVALVLVALGLGLFVWLRRGRKRGAGAGGGAAARMGVGVGVGARTQPAPALRRLSCQQLRRATGGFAAGSKLGQGGFGPVFRG~~~~~ALPRSGQAVAVKVMDA~AGSLQGEREFHNELSLASHLLGCGHGHGSPSILLPFAYSLSAQ~PRR 
83561692.q  MPSRLLQQLPPPPPPPPLNR~~~~~~~~~~~RHHHLLLAASAAAATATALLLLLLLLLVALYLRSRRARRRSP~~~~~~~~~~~~TLPFSPPPAPARPLRRYSRRALRRATGGFHPSRLLGRGAASPVYLA~~~~~TFP~DASLAAVKTCSS~~~~~~~~~~~PHELHLLASLPE~~~~~~SPRLVSLLGYSGPGGGADD 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVPDEWEVSREKITLLRELGQGSFGMVYEGNARDIIKGEAETRVAVKTVNES~ASLRERIEFLNEASVMKGFT~~~~~~~CHHVVRLLGVVSKG~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVKIIDVTG~~~~~~~~GGSFSAEEVQELR~~~~~~~EATLKEVDILRKVSG~~~~~~HPNIIQLKDTYETN~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLK~~~~~~~~~~~~~~DLIYDMTTSGSGSGLPLLVQRTIARTIVLQESIGKGRFGEVWRG~~~~~~~KWRGEEVAVKIFSSR~~~~~EERSWFREAEIYQTVMLR~~~~~HENILGFIAADNKDN~GTW 
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30686865.p  RRLLLVYKLMDNGNLQDALLHRRCPELM~~~~~~~DWNRRFLVAVNIADGIKHLHS~LE~~~~~PPVIHGDIKPSNVLLDSLFSAKIADFGLARLKAEQVEISVAPERDG~~~~~~~~DGSMVEEVESVVTTVT~GYEDFNFG~~~~LVDQSPESVAKVPGSVSASPEATTVVSVSPEMGEKT~~~~~~~~DEDGGSVVV 
15235063.p  RRLLLVYKLMDNGNLQDALLHRRCPELM~~~~~~~DWNRRFLVAVNIADGIKHLHS~LE~~~~~PPVIHGDIKPSNVLLDSLFSAKIADFGLARLKAEQVEISVAPERDG~~~~~~~~DGSMVEEVESVVTTVT~GYEDFNFG~~~~LVDQSPESVAKVPGSVSASPEATTVVSVSPEMGEKT~~~~~~~~DEDGGSVVV 
15225518.p  RKLILVYELMANRSLQDALLDRKCVELM~~~~~~~DWNKRFEIATDIAKGIEFLHHCCD~~~~~PIIIHGDIKPSNILLDSDFKAKIGDFGLARVKSEDFDTRILIEEEDKSKDVVEDNGSILEETESVITVFEEGNNVVNLSPETCGISVLTETVASPGEKSGLSPENCAVSILTVEVGAASPAMASIPSPETCAISVL 
83601312.q  RRMMLVYELMPNGSLQDALLGKRCPELVS~~~~~~EWPRRLAVARDVAAALHYLHSVAQ~~~~~PPVIHGDVKPSNVLLDGELRARLSDFGLAQIKSEERDELESAAIEGNGNE~~~~SSNPCGGCDDDMSVADENATAVAVN~~~~GEDNAAKSPEDDEGFTMASPAEAASTSGCDKTSVSS~~~~~~~~GLNGRSCNG 
83561692.q  RPLLLVFEYLPHGSLQAALFGDARDGRFL~~~~~~DWPRRLAVIRDVARALAFLHAECQ~~~~~PPVVHGDLKPSNVLLDADFRAKLADFGLARFKTPDAIAASGAGADD~~~~~~~~~~FMSQELGEAGELFSTACAAAAGG~~~~~~GVKADAKDESGPAAAWGKEWWWKQDGSGELDSRD~~~~~~~~~~~~YVAEW 
1ir3_IRK    QPTLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAENNPGRPPPTLQEMIQMAAEIADGMAYLNA~~~~~~~~KKFVHRDLAARNCMVAHDFTVKIGDFGMTRDIX~~~ETDX~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~XRKGGKGLLPVRWMAPESLKDGVFTTSSDMWS~~~~~~~~~~~FGVVLW 
2phk_Phk    TFFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVTLSEK~~~~~~~~~~ETRKIMRALLEVICALHK~~~~~~~~LNIVHRDLKPENILLDDDMNIKLTDFGFSCQLDPGEKLREVCG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWS~~~~~~~~~~~~~TGVI 
1ias_TGFbR  TQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEG~~~~~~~~~~~MIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNGTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMG~~~~~~~~~~~LVFW 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
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30686865.p  MKKGKESES~~~~~~~~KDWWWKQESN~~~~~~VERGRVKEYVMQWIGSEVKKERPSRS~DWIEAAALSSSSSKKLEKKTSKRLDWWLSLEEEDENKKKKKRRMVREWWKDEYRRELAKKRKKKKK~~~~~~~~~MTLEAEFCSDDGSS~~SVSQWR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15235063.p  MKKGKESES~~~~~~~~KDWWWKQESN~~~~~~VERGRVKEYVMQWIGSEVKKERPSRS~DWIEAAALSSSSSKKLEKKTSKRLDWWLSLEEEDENKKKKKRRMVREWWKDEYRRELAKKRKKKKK~~~~~~~~~MTLEAEFCSDDGSS~~SVSQWRR~~~~~~~GSGSGSSIDWWLDGLSGERWLRARGNSHDS~~~~V 
15225518.p  TDTGLSPESSKLKVGSKRDWWWKQDNNGGSRGGIESGSVKDYVMEWIGSEIKKERPSNNKEWINNGDGSSSVSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KKKKEKKRKPREWWKEEFCEELTRKKRKKKKKKKRGLSSISSIDSWFHRDDGAS~~SVHDHNLNP~~~~TKRKKRNSIDWWVDGLSGELKSVMGKKNSQDSGLWC 
83601312.q  GGAAASGAG~~~~~~~~NDWWWRQDNGG~~~~~~GSGGVKDYVMEWIRSEIKKERPKND~~WIAGASATTPATS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TERKKTKRRAREWWREEYADELTKKQKRRALAKSRSEIGPMASMQWWERDCDLEEKGRSRWRMMKSWSRRSSNGNGSIDWWIDGVRRSSRDWASGEFVPK~~~~~ 
83561692.q  IGSQICPAR~~~~~~~~~NPDWADDNDG~~~~~~DANDNNKNSPSGTDEHAVAASPEDK~~~~KDADCNGNAGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GGDKKPEATKMREWWKEEFFEEMSKKGGSFDKRRGGG~~GGGGGKPWLRSISMNTGNGNANGDGGNNIEATSGLDISSFRRNRKRSRRRGRSVGSGDMHSG~~~~~ 
1ir3_IRK    EITSLAEQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YQGLSNEQVLKFVMDGGYLDQPDNC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PERVTDLMR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    MYTLLAGSP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PFWHRKQMLMLRMIMSGNYQFGSPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  EIARRCSIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GIHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVVCEQKLRPNIPNR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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30686865.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QVLGMLKGEVNLPELPSEFSPSPPLKTTRKQRR~~~~~~~~~  
15235063.p  SGEIAKSCGISSTPSMRGTVCYAAPEYCNL~~~~DNNVSEKCDVYSYGVLLLVLISGRRPLEMTGS~ASEIQRANLMSWARKLARRGKLVDLVDQKLQN~LDQEQAVLCIKVALLCLQRLPISRPSMKEVLGMLKGEVNLPELPSEFSPSPPLKTTRKQRR~~~~~~~~~  
15225518.p  DVNVQKSGGVSSTPSMRGTVCYIAPECGG~~~~~GGVLSEKCDVYSFGVLLLVLVSGRRPLQVTASPMSEFERANLISWAKQLACNGKLLELVDKSIHS~LEKEQAVLCITIALLCLQRSPVKRPTMKEIVEMLSGVSEPPHLPFEFSPSPPMGFPFKSRKKAR~~~~~~  
83601312.q  ~~~~~SGGAVSSTPSMRGTVCYVAPEYGG~~~~~GGPLSEKCDIYSFGVLLLVLISGRRPLQVTASPMSEFEKASLISWARHLARVGRLLDLVDPALRD~VNRDQALRCITVALLCIQRSPSRRPSSEEVLEMLSGEGEPPNLPVEFSPSPPGGFRFRSRKKDLDGEK~~  
83561692.q  ~~~DFLSRELSTTTSMRGTVCYVAPECGGGPCEHGAELLEKADIYSFGVLALVILSGRRPLHILSS~PMKLEKANLVSWCRQLARAGNVLELMDERLDGGYDKDQATLCVQLALLCLQRQPEQRPDSTDIVKILAGEMDLPPPPVDYSPSPRVRPFPRSSRRAQPPDATE  
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MCWQFNPKMRPTFLEIVNLLKDDLHPSFPEVSFFHSEENK~~~~~~~~~~~~~~~~  
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~  
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WQSCEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~  
 


